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Einfuhrung und Anleitung:

. Download und Installation

. Erstellen eines neuen Stammbaumes

Erstellen von beschreibbaren Vorlagen

Laden von ausgefullten Vorlagen

Import von XML-Dateien

. Speichern und exportieren des Stammbaumes
. Verwendung von CanRisk-Exporten

. Verwendung von HerediCaRe-Exporten
Weitere Informationen und Disclaimer
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Download und Installation

1. Auf folgender Website

kann das

Programm heruntergeladen werden:
https://piehberz-it.de/smart-pedigree/

2. Die heruntergeladene .zip-Datei 6ffnen
und in ein gewilnschtes Verzeichnis

entpacken.

Die Anwendung kann direkt,

ohne

weitere Installation, gestartet werden.
Die Nummer gibt die Versionsnummer

a n . &,‘f’ Stammbaum-0.1.0
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Urheber Daniel Pieh und Florian Berz
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SMART-Pedigree

Was ist SMART-Pedigree?

SMART-Pedigree (System for visua deling and Automated Recognition of
family Trees) ist eine Softwarel zur automatisierten Erstellung

Stammbé&umen erheblich. Fehleranfallige Ubertragungen werden minimiert,
Prozesse beschleunigt und die Weiterverarbeitung der Daten fir genetische
Risikobewertungen vereinfacht.



https://piehberz-it.de/smart-pedigree/
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Erstellen eines neuen Stammbaumes ® i Feige

PEIEW Bearbeiten  Hilfe

1. Unter dem Reiter Datei -> Leerer Stammbaum e S 25 e
a u SWé h | e n . Zuletzt bearbeitet 3
2. Mit der linken Maustaste 6ffnet sich das Sarmbaum e cui-o |
Eigenschaften-Feld der angeklickten Person. ek cut-? |
& Eigenschaften O *

Geburtsjahr/Alter
CAVE:

. . . Geschlecht UNKNOWN -

Die Diagnosen ,Brustkrebs, Eierstockkrebs,
. . [ > Erkrankung/Information Erkrankung Muster (Ausrichtung)

Darmkrebs, Bauchspeicheldriisenkrebs, oo Mot (resene
P rostata kre bsll kb n n e n h ie r d i re kt m it Erkrankung Muster (Automatische Gleichbehandlung)
Erkrankungsalter EIngetragen Werden und Jahr oder Alter der Erstdiagnose Unbekannt |
werden dann automatisch in das FBREK-Feld SRR “”“":””t b‘
Ubernommen. Sie werden dann hier nicht .
mehr aufgefihrt (siehe rechte Maustaste Abbrechen | | Reset | | Speichem

FBREK Kriterien).
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Erstellen eines neuen Stammbaumes

Muster aktivieren markiert eine Person mit einem
leicht erkennbaren Muster. Es gibt 6 Vorauswahlen,
weitere Optionen konnen Uber Ausrichtung und
prozentueller Fillung erstellt werden.

i

& Eigenschaft, O X
MName Muster aktiv
Geburtsjahr/Alter
| v 4R
Geschlecht UNKNOWN - A }
e e Die automatische Gleichbehandlung markiert alle
Ecantung Muster (utomatiche lehbehandueg] < (=== Personen in einem Stammbaum mit gleicher
T Erkrankung mit dem gleichen Muster.
Sterbejahr/Sterbealter Unbekannt | =
v Ind

Abbrechen Resat Speichemn
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Erstellen eines neuen Stammbaumes

3. Mit der rechten Maustaste konnen weitere
em II'l'-.!l.II.JgEFI

Optionen bei einer Person ausgewahlt werden. /" | partner hinzufigen

([ Kinder hinzufigen b

Geschwister hinzufligen  #
Beziehungen bearbeiten
F Kinder O X Generation b

Entfernen

Ettom Unter Kinder/Geschwister hinzufiigen findet sich die

L [ {—= Option erweitert. Hier kénnen schnell mehrere

— Kinder/Geschwister hinzugefligt und auch die Eltern

weiblich manniich angepasst werden. Eineiige Zwillinge kdnnen nur das
D P gleiche Geschlecht haben.

Schwangerschaftsabbriiche

FEREE Kriterien

zusatzliche Information

0 -

Mehrlinge

weiblich maénnlich
0 - 0 -

eineiig

Abbrechen Speichem
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Erstellen eines neuen Stammbaumes

% SMART-Pedigree (Testversion) — [m] x

Datei  Bearbeiten Ansicht Hilfe

5 Beziehungen von (0) O X

Unter der Option

[0 o e Beziehungen

" v ® - o - bearbeiten lassen

sich die Eltern und
\ ) - <= Partner einer Person

Lo B andern. Auch kann
D/ \ e ~ o der aktuelle Partner
Q /\;.)/ ;l - g ausgewahlt werden.

Metviinge | Alte Beziehungen

e werden per
v . ,Doppelstrich”
’ markiert.
L Mt -

(12) (1) S}
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Erstellen eines neuen Stammbaumes

.
G = Epebuis Estrogen Rezeptor unbekannt ~
ERCA1 Ungetestet unbekannt ~
2 Progesteron Rezeptor unbekannt ~
U testet bekannt ~
BRCAZ ngetes unbekann TR Tt =
PALE2 Ungetestet unbekannt ~
< Cytokeratin 14 unbekannt ~
ATM Ungetestet unbekannt -
: Cytokeratin 56 unbekannt ~
CHEK2 Ungetestet unbekannt -
BARD1 Ungetestet unbekannt - :
Alter bei Brustkrebs-Diagnose | Unbekannt | =
RADS1D Ungetestet unbekannt -
Allter bei kontralzt. Brustkrebs-Diagnose | Unbekannt | =
RADS1C Ungetestet unbekannt -
Alter bei Brustkrebs-Diagnose (DCIS) | Unbekannt | =
ERIP1 Ungetestet unbekannt -
Alter bei kontralat. Brustkrebs-Diagnose (DCIS) | Unbekannt | =
Setze alle... - _ .
Alter bei Eierstockkrebs-Diagnose | Unbekannt | =
Ungetestet positiv
Alter bei Prostastakrebs-Diagnose | Unbekannt | =
Mutationssuche negativ
Alter bei Bauchspeicheldriisenkrebs-Diagnose | Unbekannt | =
Alter bei Darmkrebs-Diagnose | Unbekannt | =
Ashkenazi Juden
Weitere (ICD 10 Code)
Unbekannt | =
Unbekannt | =
Unbekannt | =
Abbrechen Speichern

06.02.2026

Unter der Option FBREK-Kriterien konnen
die fir die CanRisk-Risikoberechnung
notwendigen Informationen zu genetischer
Testung, des Hormonrezeptorstatus und
der Erkrankungen eingetragen werden.

Weitere Tumorerkrankungen kénnen per
ICD-10 Code fiir die Dokumentation in der
HerediCaRe-Registerstudie eingetragen
werden. Die automatische Erkennung aus
der Stammbaum-PDF flgt die
Erkrankungen direkt in die FBREK-Kriterien
ein.

Urheber Daniel Pieh und Florian Berz
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Erstellen eines neuen Stammbaumes

T

GréBe (cm)
Gewicht (kg)
Gewicht mit 20 Jahren (kg)

Alter Menarche

Einnahme orale Kentrazeptiva ('die Pille’) jemals
Einnahme der Pille in den letzten 2 Jahren

Anzahl Jahre OC

Alter Menopause

Einnahme Hormonersatztherapie (HET) jemals

Einnahme Hormonersatrtherapie (HET) in den letzten 5 Jahren
Anzahl Jahre HET

Art der Therapie

Brustdichte nach ACR/BI-RADS

Endometriose
Tubenligatur
Entfernung Eileiter
Entfernung Eierstocke
Entfernung Brustdisen

Entfernung Gebarmutter

06.02.2026

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt | =

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Unbekannt -

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Rauchen, jemals

Rauchen, aktuell

Sport, Anzahl Tage in der Woche

Sport in der Jugend

Européische Vorfahren

Studeinteilnahme, jemals

PRS BC Alpha
PRS BC Z5core
PRS OC Alpha

PRS OC ZScore

Bier (5%) 330ml|
Wein (12%) 100ml
Schnaps (38%) 20ml

Gramm pro Tag

Abbrechen

Unbekannt ~

Unbekannt ~

Unbekannt | =

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt -

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt

Unbekannt | ~

Unbekannt | ~

Unbekannt | ~

Unbekannt

Speichemn

X G|

Unter der Option zusatzliche Informationen
kdnnen die individuellen Risikofaktoren fir
die CanRisk-Berechnung eingetragen werden
(Menarche, Kontrazeption usw.). Auch
kdnnen weitere Informationen fir die
HerediCaRe-Registerstudie eingetragen
werden (Studienteilnahme, sportliche
Betatigung). Auch diese Informationen
kdnnen automatisiert aus dem
entsprechenden Patientenfragebogen
importiert werden.

Urheber Daniel Pieh und Florian Berz
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Erstellen von beschreibbaren Vorlagen

Hauptmerkmal des Programmes SMART-Pedigree ist P SMART-Pedigree

die automatisierte Erstellung eines Stammbaumes il Bcorbeiten  Hife

aus den, von den Patient:innen, ausgefillten i{-‘:::: i‘;?’:““:'PDFl'E':*”
usgemiiten -rragebogen laden

Fragebdgen.

Zuletzt bearbeitet ¥

Leerer Stammbaum Cirl+M

1. Die Erstellung der entsprechenden Fragebdgen Stammbaurm laden Ctrl+0

findet sich unter Datei-> Vorlagen erstellen Drucken Ctrl+P |
Speichem Ctrl+3 |

Speichem Unter Ctrl+Shift+5

Importieren b

Exportieren b

Vorlage erstellen

Beenden
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Erstellen von beschreibbaren Vorlagen

¥ Tempte el R Aktuell kdnnen drei verschiedene Vorlagen
Auswshl der Templates die erstelt werden sollen erstellt werden. Diese konnen als getrennte
] Trashesen Geneehe Sprehunic = oder als eine zusammenhingende PDF-Datei
Ztizbgbgkhg generiert werden. Die Vorlagen konnen fir
Al i e POF ausammentegen jedes Zentrum individualisiert werden.

Hierfir kann der Name des Institutes, das
Direktorat und das Logo eingefligt werden.

Institut wird oben links platziert. Darunter kommt das Direktorat. Das Logo wird auf der rechten Seite platziert.
Diese Felder sind eptional.

Insitut Diese Angaben finden sich dann in der
Direktorat KOprene der PDF-DatEIGH.
Logo Auswihlen

Die beschreibbaren PDF-Dateien konnen
dann bequem Zuhause von den
Patient:innen ausgeflllt und anschlieend in
SMART-Pedigree importiert werden.

Vorschau

Abbrechen Speichem
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Laden von ausgefiillten Vorlagen P SMART-Pedigree
Das Importieren einer ausgefiillten Stammbaum-PDF- gl Dearbeiten  Hilfe

Datei erfolgt unter Datei-> Ausgefiillte Stammbaum-

Ausgefiiliten PDF-Fragebogen laden

PDF laden.
Zuletzt bearbeitet ¥
. . Leerer Stammbaum Ctrl+MN
Sollte der CanRisk-Fragebogen separat vorliegen, kann
Stammbaum laden Ctrl+0

dieser Uber die Option Datei-> Ausgefiillten PDF-
Fragebogen laden importiert werden.

sttt e Humangenetix Bl unversATsmedizin.,
Unie.Pred. Dr. Susann Schweger MANZ

Stammbaumdaten

Das Programm fragt bei dem Import des CanRisk- e e s

iber 3 Generabonen erfass! werden (sowohl die erkrankien als auch die gesunden Famibenmilgheder). Wenn

Fragebogens, welcher Person die Informationen e S e et e e
zugeordnet werden sollen. Gl el Ml i o g o27E O
O n O /.,, L] O
—— g 2 2 E
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Import von XML-Dateien

XML-Speicherdateien aus anderen
Stammbaumprogrammen (bspw. PLIGU) kdnnen
importiert werden. Es erfolgt die automatische
Stammbaumerstellung. Auch eingetragene CanRisk-
Risiken werden automatisch mitibernommen.

06.02.2026

IT SOLUTIONS

/@\3 PiehBerz

& SMART-Pedigree
BEYM EBearbeiten  Hilfe

Ausgefillites Stammbaum-POF laden

Ausgefiiliten PDF-Fragebogen laden

Zuletzt bearbeitet b

Leerer Stammbaum Ctri+MN

Stammbaurmn laden Ctrl+0 ]
Drucken Ctrl+P -
Speichem Ctrl+5 ;
Speichem Unter Ctrl+5Shift+5

Exportieren k|

Vorlage erstellen

Beenden
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Speichern und exportieren des Stammbaumes $ MuliBpor o x
Das Programm kann folgende Dateien erzeugen und Save-Datei
speichern: U i
o . . erediCaRe-Export
1. Save-Datei (.sav) als Speicher-Datei des mage-Export
Stammbaumes. PEG
2. CanRisk-Datei (.txt) fir den Upload bei CanRisk. PE— [ PE——
HerediCaRe-Datei (.txt) fir den Upload in die
. . . & SMART-Pedigree
HerediCaRe-Registerstudie. se: [T
4. Bild-Datei (.jpeg, .jpg, .png) R
Unter der Option ,, Speichern unter” konnen alle
Dateien in einem Schritt per Multi Export gespeichert
We rden. Importieren »
Einzeln konnen die Dateien auch unter , Exportieren” o o

gespeichert werden.
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Verwendung von CanRisk-Exporten

. v % SMART-Pedigree - PiehBerzIT - X (@& CanRisk Tool x  + _ - X
Unter der Option :

« C @ % canriskorg/de/canrisk_tool/ e % & 4 @
La d e n “" ka n n d ie 83 | [E inHouseDatabase..  § OMIM - Online Men.. @ CanRisk Tool (% Orphanet  [H] Intranet-Portal- Uni..  [H] Institut fir Humeng.. @ Home - My Cancer.. € Dashboard () Molekulares Tumor...  [B) Mational Center for.. o JY3Y Kanji-Trainer @ UCSC Geneme Ero... » [ Alle Lesezeichen
”

#Home > Tool X BatchTool i Anleitungen Info ~ Logout (dpieh)

Ca n R | S k.tXt- DatEi d | I"e kt BOADICEA and CanRisk-Prostate Models

©
. C an 3 §S k Brust-, Eierstock- und Prostata-Krebsrisiko und Wahrscheinlichkeit des Vorliegens pathogener Genvarianten
A .
auf der CanRisk- Wilkormen
CanRisk-Tool
.
Website hochgeladen =) |Fo e o I
@ abgeschlossene Schritte A Pllichtfeld @ Informationen, die durch Bewegung mit der Maus angezeigt werden
We rd e n . Geben Sie die Informationen in beliebiger Reihenfolge an, indem Sie auf die blauen Balken klicken. Geben Sie moglichst viele Informationen ein. Wenn ein Abschnitt fertig ausgefult ist, wird der abgeschlossene Balken grin angezeigl. Wenn einige Informationen nicht bekannt sind, wird der Balken nicht grin. Die Risikoberechnung
wird dennoch durchgefihrt.

Persgnliche Angaben ~

Was ist Ihr Geschlecht? & @ In welchem Land leben Sie zurzeit? @

§ v ] e

Zu welcher ethnischen Gruppe gehéren Sie? @

Geben Sie bitte Ihr Geburtsdatum an, Wie groB sind Sie? Wie viel wiegen Sie zurzeit?

Format TT/MM/LL & e.g. 123.5cm e.g. 73.5kg

dd/mmiyyyy

o . o]
Lebensweise ~
Frauengesundheit ~
Kinder ~
Brustkrebsfriherkennung v
Anamnese ~
Polygene Risikoscores ~
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Verwendung von HerediCaRe-Exporten

Die erzeugte HerediCaRe-Datei sollte ebenfalls mit der
HerediCaRe-Datenbank kompatibel sein. Diese Anwendung
konnte allerdings noch nicht ausreichen getestet werden,
weshalb wir hier fur Riickmeldungen dankbar sind.

06.02.2026 Urheber Daniel Pieh und Florian Berz
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& SMART-Pedigree ~

oati i

Weitere Informationen und Disclaimer

Stammbaum-Informationen wie bspw. die Namen der Personen
kdnnen mit einem ,Klick“ ausgeblendet werden. Hierzu unter
dem Reiter Bearbeiten -> Eigenschaften-> Visuell wahlen.

Auch kann das Layout beeinflusst werden. Der Modus Freestyle jlgemem -

ermoglicht das Verschieben der Personen und der - ,

Verbindungen. Geburtsahr v

CAVE: Nach dem Verschieben sollten keine Anderungen mehr Seschlecnt (mAw/)

an dem Stammbaum vorgenommen werden. Bei Anderungen jtd::.:g :

springt der Stammbaum wieder in das alte Layout zurlick. S St o
Keine @ Alle

Sollte ein unerwarteter Fehler auftreten, kann ein ,,Bug-Report” Layout-Algorithmus ALPHA -

FEREK-Diagnosen automatisch erkennen v

erstellt werden. Dieser enthalt keine Namen der Patienten.
Gerne kdonnen die ,, Bug-Reports” zur Qualitatsverbesserung an
uns zurtick geschickt werden.

Als Standard Gbemehmen

Speichem

Unter Bearbeiten-> Riickgangig machen kann die letzte

Anderung widerrufen werden.
06.02.2026 Urheber Daniel Pieh und Florian Berz 17



Weitere Informationen und Disclaimer

Disclaimer:

Bei diesem Stammbaumprogramm handelt es sicher derzeit um eine Probeversion.
Es dient ausschlieBlich der Visualisierung der vorliegenden Patientendaten. Die
Nutzer:innen sind selbst verantwortlich fir die Richtigkeit und Vollstandigkeit der
eingegebenen Daten; ein Abgleich mit den von den Patient:innen gemachten
Angaben wird ausdricklich empfohlen. Die Entwickler des Programms tibernehmen
keinerlei Haftung flir etwaige Schaden oder Fehlinterpretationen. Die Formel zur
Berechnung des taglichen Alkoholkonsums kann unter Hilfe = Info eingesehen
werden.

S

PiehBerz
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Kontaktdaten der Entwickler

Dr. med. Daniel Pieh
Assistenzarzt fliir Humangenetik

Florian Berz
Software Entwickler

E-Mail: kontakt@piehberz-it.de
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